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Materiales y métodos: Para el lo se cuant if icaron las regiones 

inter-exónicas de Ikaros a t ravés de qRT-PCR lo que permit ió des-

cr ibir un perÞ l  de expresión para el  conj unt o de isoformas pre-

sentes en cada paciente, que incluye diferencias de expresión de 

determinados exones,  así como presencia de procesamientos no 

canónicos.

Resultados: De est a manera hemos sido capaces de discr iminar 

grupos de patologías,  pudiendo discr iminar grupos de leucemias 

linfoides agudas, leucemias linfoides crónicas, leucemias mieloides 

crónicas y mielomas múlt iples.  Del mismo modo se encont raron 

diferencias ent re los grupos de est irpe linfoides frente a los mie-

loides. Adicionalmente, se describió la evolución del perÞ l de ex-

presión de un paciente diagnost icado de leucemia mieloide crónica 

que evolucionó a leucemia linfoide aguda y que permit ió observar 

variaciones moleculares en este t ipo de patologías evolut ivas.

Conclusiones: Estos resultados permiten inferir que el conjunto de 

isoformas Ikaros,  y no la sobre-expresión de una sola de ellas,  es 

característ ico de la enfermedad y por tanto su estudio puede llegar 

a ser un buen marcador diagnóst ico. Además existen característ i-

cas concretas, como la presencia de procesamientos no canónicos, 

que permit irían una implementación rápida para el diagnóst ico de 

subgrupos dent ro de algunas de las patologías y cuyo estudio es 

de alto interés ante la posibilidad de que supongan algún t ipo de 

característ icas pronóst icas.
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Introducción: Las leucemias se caracterizan por la expansión clo-

nal de las células hematopoyét icas que present an vent aj as en la 

proliferación. La hipermet ilación del ADN silencia genes supresores 

de t umores que cont rolan la división y la diferenciación celular, 

favoreciendo el proceso de carcinogénesis. La hipermet ilación en 

los promotores de los genes CDKN2B y DBC1 se asocia con un mal 

pronóst ico en pacientes con LLA, LMA y LMC.

Objetivo: Determinar los pat rones de met ilación de los promotores 

de los genes CDKN2B y DBC1 en muest ras de médula ósea de pa-

cientes con LLA, LMA y LMC mediante MSP y correlacionarlos con 

el resultado del cariot ipo.

Materiales y métodos: Se ext raj o el ADN de 57 muest ras de pa-

cientes con LLA, LMA o LMC. Los ADN se convirt ieron con bisulÞ to 

de sodio y se ampliÞ caron con PCR especíÞ ca de met ilación.  Las 

muest ras ampliÞ cadas con los “ pr imers”  para las regiones met i-

ladas de cada gen, fueron secuenciadas por el método de Sanger 

para conÞ rmar la met ilación de estos genes.

Resultados: Se incluyeron 24 pacient es con LLA,  16 con LMA y 

17 con LMC. Se encont ró que el promotor del gen DBC1 estaba me-

t ilado en el 96% de las muest ras de LLA, el 94% de las muest ras de 

LMA y en el 70% de LMC. En cuanto al promotor del gen CDKN2B, 

la met ilación fue del 75% de las muest ras de LLA, 62% de las LMA 

y el 70% de las LMC. Los mayores porcentaj es de met ilación se ob-

tuvieron en los pacientes que presentaban cariot ipos normales. La 

met ilación en los promotores de los genes CDKN2B y DBC1 es inde-

pendiente del sexo, la edad, el recuento de leucocitos y plaquetas 

al diagnóst ico y el resultado del cariot ipo.

Conclusiones: La met ilación en los promotores de CDKN2B y DBC1 es 

frecuente en las neoplasias hematológicas evaluadas y es un evento 

independiente de las alteraciones citogenét icas que se presentan 

en estos pacientes; lo que sugiere que la met ilación del ADN es ot ro 

de los mecanismos que cont ribuyen a la carcinogénesis. Las altera-

ciones en el pat rón de met ilación de genes supresores de tumor son 

reversibles y pueden convert irse en un blanco terapéut ico.
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Introducción: Las guías de práct ica clínica (GPC) son una herra-

mienta importante para el mej oramiento de la calidad de la aten-

ción en salud alrededor del mundo. Las GPC deben contar con una 

buena calidad metodológica en su elaboración para que sus reco-

mendaciones sean válidas.

Objetivo: Revisar y evaluar la calidad de las guías publicadas en 

nut rición de pacientes adultos oncológicos hospitalizados.

Materiales y métodos: Una búsqueda de GPC fue realizada en ME-

DLINE, GIN, TRIP y páginas de elaboradores reconocidos de guías. 

Se incluyeron guías basadas en la evidencia y reportes de consenso 

publicados ent re 2003 y 2012. Cuat ro revisores independientes eva-

luaron la calidad de las GPC usando el inst rumento AGREE II.  Las 

característ icas de las guías evaluadas fueron ext raídas y analizadas.

Resultados: Se evaluaron 20 GPC que cumplieron con los criterios 

de selección.  Un 90% de las guías est án escr it as en inglés.  Hubo 

gran variabilidad en los puntaj es de calidad de cada dominio. El do-

minio mej or puntuado fue “ Claridad de la presentación”  (mediana 

65,95, rango 19,40 a 93,10) mient ras que el más baj o fue “Aplicabili-

dad”  (mediana 21,20, rango 0 a 77,10). Quince guías puntuaron baj o 

en “ Rigor metodológico”  y cinco presentaron una calidad aceptable 

o buena. De las 20 GPC evaluadas, solo cuat ro presentaron un alto 

desempeño en todos los dominios por lo que se pueden consideran 

guías de alta calidad.

Conclusiones: Se encont ró un amplio rango de puntaj es de calidad 

metodológica de las GPC evaluadas. La mayoría de los documentos 

evaluados presentan debilidades metodológicas que pueden afec-

tar la calidad de las recomendaciones que emiten y por lo tanto su 

aplicación.
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Introducción: Diversos estudios han demost rado que la desregula-

ción en la expresión de hTERT en cáncer cervical está medida por 

la patogénesis del virus del papiloma humano, sin embargo se sabe 

poco sobre el papel de la met ilación del gen hTERT y su asociación 

con la infección por VPH en la carcinogénesis cervical.


