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Sesion 2:
Mecanismos de accién y de
resistencias a los antimicrobianos

017

CARACTERIZACION DE LAS BETALACTAMASAS

QUE CONFIEREN RESISTENCIA A CEFALOSPORINAS
DE TERCERA Y CUARTA GENERACION

E INHIBIDORES DE BETALACTAMASA EN CEPAS

DE PROTEUS MIRABILIS AISLADAS

DESDE EL ANO 2000 AL 2005

L.M. Aragén'!, B. Mirelis'* E. Miro!, L. Gomez!,
A. Rivera'?, P. Coll'? y F. Navarro'?

1Servicio de Microbiologia.

Hospital de la Santa Creu i Sant Pau. Barcelona.
?Departamento de Genética y Microbiologia.
Universidad Auténoma de Barcelona.

Proteus mirabilis es considerada, dentro de las enterobac-
terias, una de las especies més sensibles a los betalactéa-
micos por no presentar la cefalosporinasa cromosémica
AmpC descrita en la casi totalidad de especies de esta fa-
milia. La resistencia a betalactamicos en esta especie se
debe principalmente a la adquisicién de betalactamasas de
amplio espectro tipo TEM-1 o TEM-2, y, en menor medida
a las betalactamasas de espectro ampliado o de cefamici-
nasas plasmidicas.

Objetivo: Caracterizar las betalactamasas que confieren
resistencia a cefalosporinas de tercera y cuarta generacion,
y inhibidores de betalactamasa, en cepas de P. mirabilis
aisladas desde 2000 a 2005 en el Hospital de la Santa Creu
i Sant Pau.

Métodos: La sensibilidad de las cepas se determiné me-
diante la técnica de disco difusién, confirmédndose el gra-
do de resistencia a cefalosporinas de tercera y cuarta ge-
neraciéon, e inhibidores de betalactamasa, mediante el
método de E-test. La caracterizacién de las betalactama-
sas se realiz6 mediante la técnica de isoelectroenfoque,
PCR y posterior secuenciacién. Asimismo se descarté una
posible relacién clonal entre las cepas con un mismo me-
canismo de resistencia mediante electroforesis en campo
pulsado (PFGE).

Resultados: Del 2000 al 2005 se han aislado un total
de 1,249 cepas de P. mirabilis, de las cuales 16 (1.28%)
presentan una sensibilidad reducida o resistencia a la
asociacién amoxicilina/dcido clavuldnico (AMC), 5
(0,4%) presentaban un fenotipo compatible con la pro-
duccién de una cefamicinasa plasmidica y 3 (0,24%) pre-
sentaban un fenotipo de cepas productoras de betalac-
tamasa de espectro extendido (BLEE). Las cepas con
sensibilidad reducida o resistencia a AMC y sensibles a
cefalosporinas producian una betalactamasa tipo TEM:
7 cepas la betalactamasa TEM-110, 8 cepas la nueva
TEM-159 (ntimero de acceso al GenBank EF136376) y
una cepa la nueva TEM-160 (GenBank EF136377); las 5
cepas con fenotipo compatible con la produccién de una
cefamicinasa plasmidica presentaron el enzima CMY-2;
y, de las 3 cepas productoras de BLEE, dos expresaban
una CTX-M-32 y una cepa la nueva VEB-4 (GenBank
EF136375).

Conclusion: El estudio de las betalactamasas en P. mira-
bilis muestra que a pesar de ser una especie naturalmente
sensible a los betalactdmicos presenta una elevada capaci-
dad para la adquisicién de nuevos enzimas, tanto los que
confieren resistencia a los inhibidores como a las cefalos-
porinas.
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PREVALENCIA'Y CARACTERIZACION DE LAS
BETALACTAMASAS AMPC PLASMIDICAS EN

CEPAS DE ENTEROBACTERIACEAE AISLADAS
DESDE 1999 A 2006

E. Mird!, A. Rivera'?, K. Diestra!?, L. Gomez!, E. Garcia',
B. Mirelis'? y F. Navarro'-

1Servicio de Microbiologia. Hospital de la Santa Creu i Sant
Pau. Barcelona. ?Departamento de Genética y Microbiologia.
Universidad Auténoma de Barcelona.

Introduccion: Las cefalosporinasas mediadas por plasmi-
dos (AmpC plasmidicas) se han encontrado en enterobacte-
rias, principalmente en Salmonella, Proteus, y Klebsiella,
por no poseer la cefalosporinasa cromosémica propia de es-
pecie, y mas recientemente en E. coli. Estas enzimas confie-
ren resistencia a penicilinas, oxyimino- cefalosporinas, cefa-
micinas y aztreonam (aunque en algunos casos la CIM esta
dentro del rango de sensibilidad). No son activas frente a ce-
fepima ni carbapenems. Son resistentes a la accién del acido
clavulénico (con la excepcién de MOX-1 y ACC-1) y su ex-
presion es constitutiva (con la excepcion del tipo DHA). Este
perfil de actividad las hace indistinguibles de las cepas hi-
perproductoras de su AmpC cromosdémica, hecho que dificul-
ta el seguimiento epidemiolégico. El objetivo de este estudio
es determinar y caracterizar las AmpC plasmidicas presen-
tes en cepas de enterobacterias aisladas entre 1999 y 2006.

Métodos: Se han estudiado las cepas de Enterobacteraceae
no portadoras de betalactamasa cromosémica de clase C in-
ducible aisladas entre 1999 y 2006. Los estudios de sensibi-
lidad se han realizado mediante la técnica de disco difusién
segun las recomendaciones del CLSI. Las cepas selecciona-
das para este estudio presentaban resistencia a la asociaciéon
amoxicilina/acido clavuldnico y cefalosporinas de tercera ge-
neracion, no excluyéndose, mediante la deteccién de siner-
gias y Etest, las cepas positivas para BLEE. También se ha
realizado el test de doble disco usando cloxacilina y el exa-
men visual de las placas del antibiograma para detectar co-
lonias en la proximidad del borde de los halos de inhibicién
de cefoxitina, cefotaxima, ceftazidima y aztreonam. La ca-
racterizacién de las betalactamasas se realizé mediante la
técnica de isoelectroenfoque, PCR y posterior secuenciacion.
Resultados: Desde 1999 a 2006, su incidencia ha incremen-
tando en E. coli (0,04% en 1999 a 0,63% en 2006), K. pneu-
moniae (0,4% en 2000 a 0,84% en 2006) y, principalmente, en
P. mirabilis (0,35% en 2000 a 2% en 2006). Adema4s, también
han incrementado los diferentes tipos de AmpC plasmidicas,
aunque sigue siendo mayoritaria la CMY-2, habiéndose en-
contrado también CMY-4, ACC-1 y DHA-1.

Conclusion: El incremento de la incidencia de las AmpC
plasmidicas, no s6lo en nimero sino también en diversidad,
muestra la emergencia de un nuevo problema de gran rele-
vancia clinica.
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CARACTERIZACION MOLECULAR DE LOS PLASMIDOS
PORTADORES DE BLEE Y CMY-2 EN CEPAS DE E. COLI
AISLADAS DE GRANJAS DE ANIMALES

V. Blanc!, P. Cortés!?, R. J. Mesa!, E. Mir®®, F. Navarro'?
y M. Llagostera'*

!Departament de Genética i Microbiologia, Universitat
Autonoma de Barcelona, Barcelona. 2Servei d’Analisis i
d’Aplicacions Microbiologiques, Universitat Autonoma de
Barcelona, Barcelona. ? Servei de Microbiologia, Hospital de la

Santa Creu i Sant Pau, Barcelona. * Centre de Recerca en
Sanitat Animal (CReSA), Barcelona.

Introduccion: Las fB-lactamasas de espectro extendido
(BLEE) y las p-lactamasas plasmidicas de clase C, se consi-
deran actualmente unos de los principales mecanismos de
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resistencia con gran importancia clinica. La mayoria de es-
tas p-lactamasas estan localizadas en plasmidos que ademas
de codificar resistencia a otros antimicrobianos, son capaces
de diseminar dichas resistencias entre diferentes especies
bacterianas.

Objetivos: Evaluar la transmisibilidad de los plasmidos
portadores de B-lactamasas de espectro extendido (BLEE) y
de B-lactamasas plasmidicas de clase C en 24 cepas de ente-
robacterias, no relacionadas epidemiolégicamente, aisladas
en granjas de animales. Caracterizar el grupo de incompati-
bilidad plasmidica y tamafio de los pldsmidos conjugativos
presentes en dichas cepas.

Material y métodos: 24 cepas de enterobacterias aisladas
de granjas de animales, fueron sometidas a estudios de con-
jugacién. La caracterizacién del grupo de incompatibilidad
de los plasmidos conjugativos se realiz6 mediante las técni-
cas de hibridacién de DNA (Dot blot y Souther blot), PCR y
secuenciacion. Igualmente, se determiné su tamafio median-
te digestion con la endonucleasa S1 y posterior electroforesis
en campo pulsante (PFGE).

Resultados: La resistencia a los antibiéticos p-lactdmicos se
transfirié en un 83% de las cepas. Un 46% de las cepas trans-
conjugantes resultaron ser portadoras de mas de un pldsmi-
do. La identificacion del grupo de incompatibilidad reveld
que los plasmidos conjugativos de las cepas aisladas de gran-
jas de cerdos pertenecian al grupo IncN, estando asociados a
la enzima CTX-M-1 en un 75% de los casos. En las cepas pro-
cedentes de granjas de aves, se encontr6 una gran diversidad
de enzimas y de grupos Inc. No obstante, los pldsmidos por-
tadores de replicones IncN codificaron, de igual forma, enzi-
mas del grupo CTX-M-1. Las p-lactamasas CTX-M-9 (1 cepa)
y CTX-M-14 (4 cepas) se detectaron en plasmidos IncK, tan-
to en cepas aisladas de granjas de cerdos como de conejos,
con la excepcién de una cepa portadora de un plasmido Inc-
FII que contenia la enzima CTX-M-14. Las enzimas CMY-2
resultaron estar contenidas en plasmidos de alto peso mole-
cular portadores de los replicones Q y A/C.

Conclusiones: El enfoque experimental llevado a cabo ha
permitido determinar el grupo de incompatibilidad plasmi-
dica de los plasmidos portadores de BLEE y CMY-2, sugi-
riéndose una alta correlacion entre el grupo Inc al cual se
asocian los plasmidos, la enzima que codifican y su tamario.
Ademas, esta relacién es independiente del tipo de granja a
partir de la cual han sido aislados los plasmidos.
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DETECCION Y CARACTERIZACION DE
METALOBETALACTAMASAS TIPO VIM EN
KLEBSIELLA PNEUMONIAE AISLADAS A PARTIR DE
MUESTRAS CLINICAS EN EL HOSPITAL INFANTIL DE
LA PAZ

E. Cendejas, R. Gomez-Gil, J. Mingorance, A. Martin

y A. Gutiérrez

Servicio de Microbiologia y Parasitologia Clinica del Hospital
Universitario La Paz.

Objetivo: Caracterizar el mecanismo de resistencia a car-
bapenemes de tres cepas de Klebsiella pneumoniae, que pre-
sentaban un fenotipo de resistencia compatible con la pre-
sencia de una metalobetalactamasa.

Material y métodos: Entre diciembre de 2005 y diciembre
de 2006 se aislaron en tres pacientes pediatricos, tres cepas
de Klebsiella pneumoniae. Las muestras, dos de sangre y
una de liquido ascitico, procedian de pacientes ingresados en
diferentes plantas, uno transplantado hepatico, otro con sin-
drome de intestino corto y el tercero de la UCI de pediatria.
La identificaciéon y el estudio de sensibilidad se realizaron
mediante el sistema Wider®, panel MIC/ID GRAM NEGATI-
VOS y el sistema Vitek®, tarjetas GN y AST-N020. Se utili-
zaron puntos de corte CLSI 2006. Para la confirmacion de
sensibilidad a los carbapenemes se utiliz6 el sistema E-Test®
de imipenem y meropenem. Para la identificacién del fenoti-
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po, se utilizé E-Test® de imipenem/ imipenem-EDTA con iné-
culos de Mcfarlan 5. La caracterizacién molecular de la me-
talobetalactamasa se realiz6 mediante PCR, con iniciadores
especificos de los tipos IMP y VIM, y posterior revelado en
gel de agarosa al 1% con bromuro de etidio.

Resultados: Las tes cepas con CMI para imipenem entre 2-
8 ug/ ml, y para meropenem con CMI entre 4-8 ug/ ml. Dos
cepas fueron sensibles al aztreonam. Todas resistentes a los
betalactdmicos y cotrimoxazol y una asoci6 resistencias a
gentamicina y tobramicina. El enzima era inhibible por ED-
TA en maés de tres diluciones en los tres casos. La PCR para
la diferenciacion de la clase de metaloenzima, dio como re-
sultado un producto de amplificacién en la reaccién con ini-
ciadores para VIM que no dio en la reaccién con iniciadores
para IMP.

Conclusiones: La resistecia a carbapenemes en enterobac-
terias mediante metalobetalactamasas estd emergiendo en
nuestro medio, y en particular en pacientes pediatricos don-
de hemos aislado estas cepas por primera vez en 2006. Se de-
beria descartareste mecanismo de resistencia sistemaética-
mente en aislamientos donde la CMI para imipenem sea ma-
yor de 1 ug/ ml.

021

CARACTERIZACION DE LOS ELEMENTOS GENETICOS
PORTADORES DE CARBAPENEMASAS EN CEPAS DE
PSEUDOMONAS AISLADAS EN MALLORCA

0. Gutiérrez, C. Juan, J.L. Pérez y A. Oliver

Servicio de Microbiologia. Hospital Son Dureta, Palma de
Mallorca.

Objetivo: Caracterizar los elementos genéticos portadores
de carbapenemasas de clase B (4 VIM-2 y 1 VIM-13) detec-
tadas en 5 clones multirresistentes diferentes de Pseudomo-
nas (4 P. aeruginosa y 1 P. putida) aislados en 2 hospitales
de Mallorca entre julio de 2004 y diciembre de 2005, asi co-
mo los determinantes de resistencia co-transferidos.
Métodos: Para evaluar la codificacién plasmidica de los ge-
nes blayyy se realizaron ensayos de conjugacion con las 5 ce-
pas, utilizando como receptor tanto P. aeruginosa (PAO1
rifR) como E. coli (HB101 rifR). Asimismo, se evalu6 la co-
dificacion plasmidica mediante experimentos de electropo-
racion en PAO1. Se determinaron por E-test las CMI de
ticarcilina, piperacilina, piperacilina/tazobactam, ceftazidi-
ma, cefepima, aztreonam, imipenem, meropenem, gentami-
cina, tobramicina, amikacina y ciprofloxacino para los
transformantes obtenidos. Para determinar la composicién
genética de los integrones se llevaron a cabo PCR especifi-
cas seguidas de secuenciaciéon para el gen de la integrasa
(intl1), el gen blay;, correspondiente y los genes potencial-
mente situados entre ambos y a continuacién de la propia
carbapenemasa.

Resultados: En ningin caso se pudo transferir la resisten-
cia a carbapenemas por conjugacién, aunque tres de los plas-
midos si pudieron transferirse por electroporacién. En los
tres transformantes se documenté la co-transferencia de la
resistencia a aminoglucésidos (gentamicina y tobramicina +
amikacina). En las 5 cepas se demostré por PCR y secuen-
ciacién la presencia de intl1 ligado al gen bla;, correspon-
diente. En el caso del integréon de VIM-13 se determiné la
presencia de un variante del gen aacA4 a continuacion del
gen de la carbapenemasa. Tres de los 4 integrones de VIM-2
presentaron genes de enzimas modificantes de aminoglucé-
sidos (2 un variante de aacA4 y 1 aacA7) entre los genes in-
tI1y blayy,-

Conclusion: En todos los casos analizados, las carbapene-
masas en Pseudomonas se encuentran formando parte de in-
tegrones junto con determinantes de resistencia a aminoglu-
césidos. Al menos 3 de los 5 integrones estdn ademas locali-
zados en pldasmidos, lo cual puede facilitar la diseminacién
de este problema emergente. Se caracteriza por primera vez
el integrén portador de la carbapenemasa VIM-13.

022

RESISTENCIA A CEFOXITINA (FOX) Y SENSIBILIDAD A
AMOXICILINA (AMX)/ACIDO CLAVULANICO (CV) EN
AISLADOS CLINICOS DE ESCHERICHIA COLI (EC) NO
HIPERPRODUCTORES DE AMPC (NOHYP- AMPC)
RELACIONADA CON LA AUSENCIA DE OMPF Y
ALTERACIONES EN ACRR (REPRESOR DE ACRAB)

F. Fernandez-Cuenca'?, G. Amblar!, C. Velasco' y A. Pas-
cual'?

Departamento de Microbiologia, Universidad de Sevilla® y
Hospital Universitario Virgen Macarena?, Sevilla.

Objetivos: Determinar el papel de la hyp-AmpC, la ausen-
cia de porinas y alteraciones de acrR, sobre la resistencia a
FOX en aislados clinicos de Ec sensibles a AMX/CV.
Material y métodos: Se incluyen 11 cepas de Ec resisten-
tes a FOX y sensibles a AMX/CV (Vitek-2), aisladas de mues-
tras de orina de pacientes no hospitalizados (afio 2000.
Hosp.Univ. Virgen Macarena, Sevilla). Las cepas se tiparon
mediante REP-PCR. Las CMIs de FOX, cefotaxima (CTX),
ceftazidima (CAZ), AMX y AMX/CV se determinaron por mi-
crodilucién. El punto isoeléctrico (pI) de las p-lactamasas y
sus perfiles de inhibicién en presencia de CV o cloxacilina
(CLX) se determinaron mediante isoelectroenfoque. La hi-
drélisis de FOX se determiné mediante espectrofotometria y
bioensayo. Se determinaron las secuencias nucleotidicas del
promotor/operador de ampC y acrR, y del gen acrR median-
te secuenciacién de ADN. Se realizaron estudios de comple-
mentaciéon con acrR salvaje de Ec TG100. Los perfiles de
OMPs se analizaron mediante SDS-PAGE.

Resultados: Se observaron 7 patrones REP-PCR diferentes.
Los aislados fueron resistentes a FOX (CMI: 32-128 mg/L) y
sensibles a AC (4-16 mg/L), CTX, (< 0,5-1) y CAZ (0,5-2). Sie-
te Ec fueron resistentes a AMX (512- > 1024) y 6 sensibles
(8-16). En todos los Ec se observé una banda de pl = 9 com-
patible con AmpC (inhibicién con CLX, pero no con CV). Los
Ec resistentes a AMX presentaron, ademds, otra banda de pl
5.4 compatible con TEM-1 inhibicién con CV, pero no con
CLX). En ningdn caso se detecté hidrélisis de FOX. Se ob-
servaron 3 patrones de mutaciones puntuales en la region
reguladora de ampC, no relacionados con la hyp-AmpC: -76,
-56, +22, +26, +27, +32, +70, +80 (n = 4); -88, -82, -18, - 1,
+58, +80 (n = 4); and -56, +80 (n = 3). No se observaron mu-
taciones en el promotor/operador de acrR. Diez Ec presenta-
ron de 1 a 3 mutaciones puntuales en acrR. Cinco Ec tuvie-
ron mutaciones en los codones 213 (Thr por Ile) y 214 (Asn
por Thr) de acrR. Las CMIs de FOX de los transformantes
obtenidos por complementacién con acrR salvaje fueron infe-
riores (16 mg/L) a la de la cepa parental (128 mg/L). Se ob-
servaron 6 perfiles de OMPs (movilidad variable de OmpA y
OmpC) que se caracterizaron por la ausencia de OmpF.
Conclusiones: la resistencia a FOX en los Ec estudiados se
relaciona con la ausencia de OmpF y con mutaciones en
acrR, pero no con la hyp- AmpC.

023

RESISTENCIA PLASMIDICA A QUINOLONAS MEDIADA
POR LOS GENES QNR: UN MECANISMO DE
RESISTENCIA EMERGENTE EN ENTEROBACTERIAS
AISLADAS EN NUESTRO MEDIO

M.J. Goyanes, M. Marin, E. Bouza y E. Cercenado

Servicio de Microbiologia. Hospital General Universitario
Gregorio Maranoén. Madrid.

Introduccion: Recientemente se ha descrito un nuevo me-
canismo de resistencia a quinolonas mediada por plasmidos
y codificada por los genes de la familia gnr. El objetivo de es-
te estudio fue investigar la presencia de este mecanismo en
aislados clinicos de diferentes enterobacterias obtenidas en-
tre 2004 y 2006 en nuestro hospital.
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Material y métodos: Se seleccionaron 87 aislados tanto
de adquisicién comunitaria como nosocomial con diferentes
fenotipos de resistencia, incluyendo hiperproduccién de
AmpC (hAmpC), producciéon de BLEESs, resistencia o sensi-
bilidad disminuida a quinolonas y/o resistencia a amino-
glucésidos. Los aislados estudiados fueron E. coli (34 ais-
lados BLEE+ de las familias TEM, CTX-M y OXA); E. clo-
acae (7 aislados BLEE+ y 21 hAmpC); E. aerogenes (8
aislados BLEE+); K. pneumoniae (8 aislados BLEE+) y K.
oxytoca (9 aislados BLEE+). Para la deteccion de los genes
gnrA, gnrB y qnrS se realizé una PCR madltiple con inicia-
dores especificos (qnrAF: 5-ATT TCT CAC GCC CAG GAT
TTG-3’, qnrAR: 5-GAT CGG CAA AGG TTA GGT CA-3’;
qnrBF: 5°-GAT CGT GAA AGC CAG AAA GG-3, qnrBR: 5'-
ACG ATG CCT GGT AGT TGT CC-3’; qnrSF: 5-ACG ACA
TTC GTC AAC TGC AA-3’, qnrSR: 5-TAA ATT GGC ACC
CTG TAG GC-3) y posterior deteccién mediante electrofo-
resis y tincién con bromuro de etidio. Como controles posi-
tivos se incluyeron un transconjugante derivado de la cepa
E. coli J53 resistente a azida que contiene el pldsmido
pPMG252 que codifica QnrA, una cepa de E. coli con el gen
gnrB y otra de E. cloacae con el gen qnrS. Se estudié la re-
lacién clonal de los aislados mediante electroforesis en
campo pulsado.

Resultados: Se detect6 la presencia del gen gnrB en 17
aislados de E. cloacae hAmpC y en 3 aislados BLEE+.
Asimismo, se detect6 la presencia de los genes gnrA,
gnrB y gnrS en 5, 1 y 1 aislados de K. oxytoca, respecti-
vamente. No se detecté ningin gen de la familia gnr en
ninguno de los aislados de E. coli ni de K. pneumoniae.
Tres aislados de E. cloacae estaban relacionados clonal-
mente.

Conclusiones: Se detecta la presencia de los genes gnrB en
E. cloacae, y de los genes gnrA, qnrB y qnrS en K. oxytoca.
Estos genes estdan presentes tanto en aislados de origen co-
munitario como nosocomial y se asocian con diferentes me-
canismos de resistencia a beta-lactamicos.
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ACTIVIDAD IN VITRO DE TIGECICLINA Y DE OTROS
ANTIMICROBIANOS FRENTE A 101
ENTEROBACTERIAS PRODUCTORAS DE
BETALACTAMASAS DE ESPECTRO EXTENDIDO
(BLEE) AISLADAS EN MUESTRAS CLINICAS NO
URINARIAS

M.S. Salvo, E. Duran, J. Gil, F.J. Castillo, I. Millan

y M.C. Rubio

Servicio de Microbiologia. Hospital Clinico Universitario Lozano
Blesa. Zaragoza.

Objetivos: Evaluar la actividad de Tigeciclina frente a 101
enterobacterias productoras de BLEE y compararla con la de
otros antimicrobianos.

Material y métodos: Estudiamos retrospectivamente 101
enterobacterias productoras de BLEE aisladas de muestras
clinicas de pacientes diferentes durante los anos 2004-2006:
94 cepas de E.coli, 3 de Klebsiella pneumoniae, 1 de Klebsie-
lla oxytoca, 2 de Enterobacter aerogenes y 1 Enterobacter clo-
acae. El 70% presentaban fenotipo CTX®-CAZ®. Proceden-
cia: Sangre (27), LCR (1), Caterer central (6), Exudados y Li-
quidos intraabdominales (10), Exudados de piel y tejidos
blandos (56) y Exudado osteitis (1). Origen: Hospitalario en
el 85% de los casos y comunitario en el 15%. La sensibilidad
a Acido nalidixico, Ciprofloxacino, Amoxicilina-Clavulénico,
Piperacilina-Tazobactam, Imipenem, Meropenem, Gentami-
cina, Tobramicina, Amikacina, Fosfomicina y Trimeto-
prim/Sulfametoxazol se estudié por el método de microdilu-
cién Wide® (Soria Melguizo). Ertapenem y Tigeciclina me-
diante E-test (AB BiodisK, Solna, Suecia) segun las
directrices del CLSI.

Resultados: E1 100% de las cepas fueron sensibles a Tigeci-
clina (CIM50 = 0,19, CIM90 = 0,50, Moda = 0,125 mcgr/ml).
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Imipenem, Meropenem, Ertapenem y Piperacilina- Tazobac-
tam fueron activas en el 100% de las cepas. El 97,02% fue-
ron sensibles a Fosfomicina, 96,06% a Amikacina, y a Gen-
tamicina el 84,15%.

La resistencia a Acido nalidixico, Ciprofloxacino y Trimeto-
prim/Sulfametoxazol fué del 83,16%, 65,35% y 59,40% res-
pectivamente.

Conclusiones: Tigeciclina muestra una actividad com-
parable a la de los Carbapenémicos de los grupos I y IT y
podria constituir una alternativa en el tratamiento de in-
fecciones debidas a cepas portadoras de BLEE. Amikaci-
na y Fosfomicina se muestran eficaces. La elevada resis-
tencia a Ciprofloxacino y a Trimetoprim/Sulfametoxazol
desaconsejan el empleo de estos antibiéticos en nuestro
medio.

025

ACTIVIDAD IN VITRO DE TIGECICLINA

FRENTE ACINETOBACTER BAUMANNILI:
VARIACIONES DE CMIS POR E-TEST DEPENDIENTES
DEL TIPO DE MEDIO MUELLER-HINTON II
UTILIZADO EN RUTINA

J.J. Camarena!, R. Gonzalez!, R. Zaragoza?, J.C. Navarro',
S. Sancho? y J.M. Nogueira!

Servicio de Microbiologia' y Medicina Intensiva®. Hospital
Universitario Dr. Peset. Universitat de Valéncia.

Objetivo: Las IN por A.baumannii multiresistente (AbMR)
persisten como reto terapéutico en nuestras UCIs. La intro-
duccién de tigeciclina como alternativa valida conlleva la
determinacién de su CMI en rutina, pudiendo utilizar E-
Test que proporcione al clinico datos rapidos sobre la activi-
dad “in vitro” del farmaco en cada paciente. La disponibili-
dad de distintos medios de Mueller-Hinton II (MH) nos lle-
va a comparar los resultados de la CMI en cada caso segin
el medio utilizado para valorar las posibles variaciones in-
tra- interensayo.

Métodos: Determinacién de CMIs de tigeciclina, doxici-
clina y minociclina por método E-Test® (AB BioDisk) fren-
te a 100 casos de A. baumannii seleccionados en base a su
resistencia (80 carbapenem resistentes AbCR y 20 AbCS-
sensibles), resistotipo y genotipado (8 clones distintos)
por REP-PCR. El estudio de sensibilidad se realiz6 en
tres medios de MH II distintos: medio A (BBL® MH II
Agar preparado en el laboratorio para su uso en 24 ho-
ras), B (Biomedics® SL. MH) y C (BioMérieux® Agar MH
2). Interpretacion segan CLSI utilizando las cepas patrén
recomendadas.

Resultados: Aunque todos los medios mostraron CMIs den-
tro del rango establecido por el CLSI para cada cepa patrén,
se observé un incremento de 1-4 puntos en tira E-Test en
medio C respecto a A y B. Frente a las cepas estudiadas,
ADbCR y AbCS, las CMI,, 4, no mostraron diferencias al com-
parar los resultados para los tres antimicrobianos con los
medios A y B. Sin embargo, el medio C mostré incrementos
de 1 a 6 puntos de sus CMIs, pasando de cepa sensible a re-
sistente “in vitro”. En concreto, en el caso de la tigeciclina el
rango de CMIs con A y B de 0,25-3 mg/L pasé a 4-16 mg/L
con el medio C. Se observé ademas un mayor incremento de
la CMI frente a doxiciclina y tigeciclina en aquellas cepas
AbMR solo sensibles a colistina, pertenecientes a clones con-
cretos.

Conclusiones: El estudio de la CMI por E-Test para infor-
me de la actividad “in vitro” de la tigeciclina parece una he-
rramienta util para el abordaje terapéutico de pacientes cri-
ticos con infeccion por A.baumannii. Sin embargo, debido a
la variabilidad que presentan los resultados segtin el medio
de cultivo utilizado, con cepas que pasan de sensibles a re-
sistentes “in vitro”, resulta necesario unificar los criterios de
tipo de Mueller-Hinton a utilizar y CMIs a considerar en ca-
da caso.
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026

TIGECICLINA. ACTIVIDAD IN-VITRO FRENTE

A ENTEROBACTERIAS PRODUCTORAS DE
BETALACTAMASAS DE ESPECTRO EXTENDIDO
(BLEE)

A. Tenorio, S. Rojo, S. Garcia, C. Merino, J.M. Eiros,
B. Nogueira, I. Gracia, C. Garcia- Loygorri, L. Barrio,
M. Dominguez-Gil

Servicio de Microbiologia, Hospital Clinico Universitario de
Valladolid.

Introduccion: La aparicion de patégenos multirresistentes,
tales como enterobacterias productoras de BLEEs, crea la
necesidad de disponer de nuevas opciones terapéuticas para
aumentar las posibilidades de actuacién y disminuir la pre-
sién selectiva ejercida por otros antibidticos que pudieran
dar lugar a nuevas resistencias. Tigeciclina, es el primer an-
tibidtico aprobado de una nueva clase de glicilciclinas. Se
trata de una nueva molécula desarrollada para superar los
mecanismos clave de resistencia que afectan al uso de otros
antibiéticos.

Objetivos: Evaluar la sensibilidad in-vitro de la tigeciclina
frente a cepas de enterobacterias productoras de BLEEs ais-
lados en el ambito asistencial.

Material y métodos: Se ha estudiado la actividad in-vitro
de la tigeciclina en un total de 55 cepas de enterobacterias
productoras de BLEEs (38 K. pneumoniae y 17 E. coli) re-
cogidas entre Marzo y Diciembre del 2006, en el Hospital
Clinico Universitario de Valladolid. Estas cepas fueron se-
leccionadas en funcion de la resistencia a cefotaxima y cef-
tazidima, y sensibilidad a estos mismos antibiéticos con
adicion de clavulanico, ensayados por el método de Kirby
Bauer. La sensibilidad a la tigeciclina se estudié mediante
la técnica de E-Test en agar Miiller Hinton. Los puntos de
corte para la sensibilidad fueron los recomendados por el
CLSI (< 2 ug/ml).

Resultados: Todas las cepas analizadas resultaron sensi-
bles a tigeciclina, hallandose una CMI media de 1,434 ug/ml
con una desviacion estdndar (DE) de 0,420 pg/ml para K.
peumoniae, con valores que oscilaron entre 0,5 y 2 ug/ml. Pa-
ra E. coli, la CMI media fue de 0,332 ug/ml y la DE de 0,203
ug/ml, con valores que oscilaron entre 0,125 y 1 ug/ml.
Conclusiones: La tigeciclina ha demostrado presentar una
buena actividad frente a los microorganismos estudiados en
nuestra serie, lo que apunta a la utilidad de esta nueva mo-
lécula como una buena alternativa para el tratamiento de in-
fecciones producidas por estos patégenos.

027

ACTIVIDAD IN VITRO DE TIGECICLINA FRENTE A
ENTEROBACTERIAS PRODUCTORAS SIMULTANEAS
DE DOS O MAS BLEES

M. Fernandez, O. Cores y J.L. Muiioz

Departamento de Microbiologia. H. Universitario de Salamanca.

Introduccioén: Tigeciclina es una nueva glicilciclina que
no se ve afectada por la mayor parte de los mecanismos de
resistencia que afectan a las tetraciclinas cldsicas. Su am-
plio espectro abarca a enterobacterias, anaerobios y Gram
positivos, incluyendo MRSA. La creciente frecuencia de en-
terobacterias productoras de BLEEs, y la frecuente inclu-
si6n de estos genes en integrones que portan genes de re-
sistencia a diversos grupos de antimicrobianos, aconseja es-
tudiar como se comporta este tipo de aislados frente a
tigeciclina.

Material y métodos: Se ha estudiado la actividad in vitro
de tigeciclina, mediante E-test, frente a a 28 aislamientos di-
ferenciados mediante PFGE (18 E. coli, 9 K. pneumoniae y 1
K. oxytoca), productores simultdneos de 2 o mas BLEEs. Las
BLEEs fueron detectadas preliminarmente mediante técni-
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cas fenotipicas habituales, y posteriormente caracterizadas
mediante IEF, PCR y secuenciacién.

Resultados: La mayor parte de los aislamientos fueron de
origen urinario (18 aislamientos, 64,3%). La combinacion de
BLEEs mas frecuente en E. coli fue CTX-M 14 + TEM-116 (8
aislados, 44,4%), y la mas frecuente en K. pneumoniae fue
CTX-M 14 + SHV-2 + TEM-116 (4 aislados, 44,4%). La activi-
dad de tigeciclina frente a E. coli fue: CIM50: 0,25 mg/l;
CIM90: 1 mg/l; intervalo: 0,25-2 mg/l). Su actividad frente a K.
pneumoniae fue: CIM50: 1 mg/l; CIM90: 4 mg/l; intervalo: 0,5-
4 mg/l). La unica K. oxytoca estudiada tuvo una CIM de 0,5
mg/l. 19 cepas producian 2 BLEEs, y 8 cepas producian 3
BLEEs. La actividad frente a cepas productoras de 2 BLEEs
(15 E. coli, 3 K. pneumoniae, 1 K. oxytoca) fue: CIM50: 0,5
mg/l; CIM90: 2 mg/l; intervalo: 0,25-4 mg/l). La actividad fren-
te a cepas productoras de 3 BLEEs (6 K. pneumoniae, 3 E. co-
l7) fue: CIM50: 0,5 mg/l; CIM90: 1 mg/l; intervalo: 0,25-1 mg/l).
Conclusiones: Tigeciclina mantiene buenos niveles de acti-
vidad frente a enterobacterias productoras de varias BLEEs,
no habiéndose observado resistencias. Tigeciclina puede por
tanto ser una buena alternativa frente a infecciones en que
puedan estar implicadas enterobacterias en areas con alta
prevalencia de cepas productoras de BLEESs, donde el uso de
la mayor parte de los beta-lactamicos de manera empirica
puede ser menos seguro.

028

DETECCION DE LOS GENES LUKS, LUKF Y MEC A
EN S. AUREUS

M.E. Alvarez-Argiielles, F. Perez, P. Mejuto, P. Alonso,
L. Alba, E. Valdés y M. Lantero

Servicio Microbiologia. HUCA.

Objetivos Determinar la presencia de los genes lukS —PV y
lukF-PV que codifican la leucocidina de Panton- Valentine
(PVL) y el gen mecA que confiere resistencia a la meticilina
en los aislados de S. aureus.

Material y métodos Se analizaron 183 aislados de S. au-
reus procedentes de otras tantas muestras (pertenecientes a
149 pacientes) remitidas al servicio de Microbiologia durante
Diciembre 2006 y Enero 2007. Los tipos de muestras se agru-
paron de la siguiente manera: piel y tejidos blandos: 91, res-
piratorios: 31, abscesos: 22, sangre y catéteres I.V: 18, otros:
21. La identificacion y sensibilidad de los aislados fue reali-
zada mediante el sistema automatizado MicroScan (Dade-
Behring), el punto de corte para resistencia a oxacilina fue =
4 ug/ml segin las normas del CLSI vigentes, ademads de la re-
alizacion del test de la coagulasa y deteccion de la resistencia
a meticilina con disco de cefoxitina (30 ug), siendo el punto de
corte para la resistencia < 19 mm. La liberacién del material
gendmico se realizé6 mediante extraccion térmica, se amplifi-
c¢6 mediante una PCR simple multiple descrita por Mc Clure
y col. utilizando cebadores especificos para los genes que co-
difican la PVL y el gen mecA, los productos amplificados se
visualizaron por electroforesis en gel de agarosa.
Resultados: De las 183 cepas estudiadas, una (0,5%) porta-
ba los genes que codifican las 2 subunidades de la PVL, di-
cha cepa fue aislada en un absceso supraescapular de proce-
dencia comunitaria, no era portadora del gen mec A, y feno-
tipicamente era sensible a meticilina. No se encontré
ninguna cepa productora de PVL en muestras respiratorias.
Se encontraron 49 aislados (26,8%) resistentes a meticilina
(MRSA), de los cuales 4 no portaban el gen mec A, a pesar de
expresar resistencia a meticilina, tanto por el método disco-
placa como por microdilucién. Los MRSA procedian en su
mayoria (98%) de piel y tejidos blandos, respiratorios y
muestras de sangre/catéteres I.V. Todos los aislados proce-
dentes de los abscesos eran meticilin sensibles.
Conclusiones: El nimero de S. aureus productores de leu-
cocidina de Panton- Valentine fue bajo, solo uno, procedente
de un absceso de origen comunitario. Es necesario realizar
las pruebas tradicionales de sensibilidad ya que hay otros
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mecanismos de resistencia a meticilina no debidos al gen
mec A. Las técnicas fenotipicas mostraron una sensibilidad
absoluta para la deteccién del gen mec A.

029

CARACTERIZACION MICROBIOLOGICA DE CEPAS
DE STAPHYLOCOCCUS AUREUS RESISTENTES A
METICILINA (SARM) PRODUCTORAS DE
LEUCOCIDINA DE PANTON-VALENTINE (LPV)

M.A. Dominguez', M. Pujol?, F. Tubau!, A. Garcia!,

A. Manzur?, R. Fernandez!, M.P. Gonzalez!, C. Ardanuy!
y R. Martin!

1Servicio de Microbiologia. 2Servicio de Enfermedades
Infecciosas. Hospital de Bellvitge. IDIBELL.

La produccién de LPV en cepas de SARM es caracteristica de
la adquisicién de éstas en el d&mbito comunitario. Esta toxi-
na favorece la necrosis tisular y es causa de morbilidad ana-
dida en las infecciones por SARM.

Objetivos: Determinar las propiedades de las cepas SARM
productoras de LPV, analizar su composicion clonal y sus de-
terminantes genéticos més caracteristicos.

Métodos: Se estudiaron 24 cepas productoras de LPV aisla-
das de pacientes distintos. La deteccion de LPV se hizo por
PCR. La sensibilidad antibiética se estudié por el método de
disco-difusién a los siguientes antibiéticos: cefoxitina, oxaci-
lina, eritromicina, clindamicina, cotrimoxazol, cloramfenicol,
gentamicina, tobramicina, tetraciclina, rifampicina, teico-
planina, vancomicina, ciprofloxacino, fosfomicina, acido fusi-
dico, sinercid y linezolid. La capacidad hemolitica de las ce-
pas se analizé mediante su siembra en placas de agar sangre
y observacién a las 48 horas. La caracterizacién genética se
realiz6 mediante: electroforesis en campo pulsatil (ECP) del
DNA cromosémico tras restricciéon con Smal, andlisis de la
regién del Staphylococcal Chromosomal Cassette mec (SCC-
mec) por PCR y estudio del Multilocus Sequence Typing (ST)
mediante PCR y secuenciacion.

Resultados: Siete cepas se aislaron de muestras nasales y
el resto de exudados o infecciones de partes blandas.Todas
las cepas mostraron una intensa hemdlisis en agar sangre;
16 cepas mostraron resistencia sélo a meticilina, 7 ademas
presentaban también resistencia a tetraciclina (una de ellas
a 4acido fusidico) y una a ciprofloxacino. El estudio mediante
ECP se llev6 a cabo en 21 cepas, detectandose 7 genotipos
distintos, de ellos uno fue mayoritario agrupando 15 aisla-
mientos (5 pacientes de este grupo pertenecian a la misma
familia). Este genotipo dominante se identific6 como ST-8,
portador de SCCmec tipo IV. Entre las 6 cepas con genotipos
esporadicos, 2 eran portadoras de SCCmec tipo IV, 3 SCC-
mec tipo I (ST-5) y una fue no tipable por PCR (ST-15).
Conclusiones: Las cepas SARM productoras de LPV fueron
hemoliticas en los medios de cultivo y presentaron sensibili-
dad a la mayoria de los grupos antibiéticos no beta-lactami-
cos, a diferencia de otras poblaciones de SARM de adquisi-
cion hospitalaria. Destaca la deteccién de un clon mayorita-
rio cuyo genotipo estd relacionado con la cepa USA300, una
de las més prevalentes como causa de infeccién comunitaria
en los Estados Unidos.

030

RESISTENCIA A MACROLIDOS EN AISLADOS i
CLINICOS DE ENTEROCOCCUS SPP. INDUCCION DE
RESISTENCIA A TELITROMICINA EN PRESENCIA DE
OTROS MACROLIDOS

J. Pérez, E. Culebras, M. Gémez y J.J. Picazo

Servicio de Microbiologia Clinica. H. Clinico San Carlos. Madrid.

Introduccion: La resistencia a macrélidos de Enterococcus
spp. es un fenémeno bien conocido. Se han identificado va-
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rios genes implicados en esta resistencia. En este estudio
tratamos de determinar la presencia de los mas significati-
vos en diferentes especies de enterococos procedentes de di-
ferentes muestras clinicas. Asimismo tratamos de analizar
la influencia que distintos macrdélidos tienen sobre la activi-
dad de la telitromicina.

Material y métodos: De los 791 Enterococcus spp. aislados
en nuestro Servicio a lo largo del primer semestre del afio
2006, se seleccionaron un total de 34 resistentes a eritromi-
cina; 24 E. faecalis, 8 E. faecium, 1 E. avium y 1 E. casseli-
flavus. Los microorganismos fueron identificados por méto-
dos comercializados (paneles Wider®) y la resistencia a eri-
tromicina se comprobé mediante tiras de E-test. Mediante
microdilucién se determinaron las CMIs para eritromicina,
claritromicina, azitromicina, telitromicina, clindamicina y
quimupristina/dalfopristina (Q/D). La presencia de ermB,
ermA y vatD (para resistentes a Q/D) se llevé a cabo me-
diante PCR con los cebadores y las condiciones que aparecen
en la literatura. Mediante la difusién en disco se determiné
la sensibilidad a linezolid, asi como la influencia que los an-
teriores macrélidos pudieran tener sobre la telitromicina.
Resultados: Todos los aislados fueron sensibles a linezolid.
18 de los 34 aislados tuvieron una CMI = 4 para telitromicina,
ademads en varios de ellos se pudo ver un claro achatamiento
del halo de telitromicina en presencia de los otros macrdélidos.
De todos los genes estudiados sélo para ermB obtuvimos re-
sultados positivos: se detect6 en 11 de los 24 E. faecalis, 7 de
los 8 E. faeciumy en el tnico E. avium. En las cepas restantes
no encontramos ninguno de los genes estudiados.
Conclusiones: 1. ermB fue el gen responsable de la resis-
tencia en la mayor parte de los aislados. 2. Linezolid y teli-
tromicina fueron los antibiéticos méas efectivos, si bién ob-
servamos la induccién de resistencia a telitromicina en pre-
sencia de distintos macrélidos. 3. La telitromicina no parece
una buena alternativa para el tratamiento de estos microor-
ganismos, no sélo por los valores de CMI que presentan, si-
no ademads por la induccién de resistencia que parece que
provocan sobre ella otros macroélidos.

031

SENSIBILIDAD A DAPTOMICINA EN S.AUREUS
RESISTENTE A OXACILINA

L. Martinez, M. Trevifio, A. Gomez-Rial, L. Rodriguez-
Otero y B.J. Regueiro

Servicio de Microbiologia, Complejo Hospitalario Universitario
de Santiago de Compostela.

Introducciéon: Las tasas de infeccién por S. aureus resis-
tente a oxacilina (SAMR) han incrementado sustancialmen-
te en los ultimos afios llegando a constituir mas del 40% de
los aislamientos clinicos. La resistencia a oxacilina suele es-
tar asociada a mecanismos de resistencia que afecta a otros
antibidticos (macrélidos, tetraciclinas, aminoglucésidos y
quinolonas) dejando asi muy reducidas las opciones terapeu-
ticas para este patégeno multirresistente. OBJETIVOS Es-
tudiar, prospectivamente, la susceptibilidad de aislamientos
clinicos de SAMR frente a la daptomicina, representante de
una nueva clase de antibiéticos con amplio espectro frente a
gram positivos.

Material y métodos: Se determiné el valor de la CMI a
daptomicina en setenta y seis cepas de aislamientos clinicos
(54 de pacientes hospitalizados y 22 de ambulatorios) de
SAMR mediante Etest (Abbiodisk, Suecia). Siete aislamien-
tos presentaban fenotipo de sensibilidad disminuida a la tei-
coplanina (TISA). La identificacién y el antibiograma se rea-
liz6 mediante el sistema Vitek 2 (BioMerieux, Francia). En
todos los aislamientos se confirmé la resistencia a oxacilina
mediante el método y criterios propuestos por el CLSI. El fe-
notipo TISA fue determinado por Etest de acuerdo con las es-
pecificaciones propuestas por el fabricante.

Resultados: El rango de CMI a daptomicina fue (0,064-
0,75) y el valor de la CMI90 0,5 ug/ml tanto para las cepas
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de origen comunitario como para las hospitalarias y las de
baja sensibilidad a teicoplanina.

Conclusion: En nuestro medio, la daptomicina demuestra
una gran eficacia “in vitro” frente a SAMR.

032

ACTIVIDAD IN VITRO DE TIGECICLINA'Y OTROS 10
ANTIMICROBIANOS FRENTE A AISLADOS CLINICOS
DEL GENERO CORYNEBACTERIUM

A.l. Fernandez, R. Fernandez-Roblas, I. Gadea, H. Ada-
mes, N. Zamora y J. Esteban

Departamento de Microbiologia. Fundacién Jiménez Diaz.
Madrid.

Introduccion: En los dltimos afos se han descrito nuevas
especies del género Corynebacterium relacionadas con infec-
ciones en pacientes inmunodeprimidos o asociadas a cuerpos
extranos como catéteres, protesis, etc. Por otra parte, entre
los nuevos farmacos disponibles frente a gram positivos se
encuentra la tigeciclina, cuya actividad frente a difteromor-
fos no ha sido ampliamente estudiada. Objetivos. Estudiar la
actividad in vitro de tigeciclina, doxiciclina, penicilina, eri-
tromicina, claritromicina, azitromicina, clindamicina, qui-
nupristina/dalfopristina, linezolid, vancomicina y rifampici-
na frente a aislados clinicos del género Corynebacterium.
Material y métodos: El estudio de sensibilidad se realizé
utilizando placas de agar sangre Mueller HInton, y tiras de
E- test con lectura de la CIM a las 48 horas. Los aislados y
el namero de cada especie estudiados fueron Corynebacte-
rium urealyticum (34), C. amycolatum (33), C. jeikeium (25),
C. coyleae (13), C. striatum (11), y C. aurimucosum (11) y C.
afermentans (8).

Resultados: Las CIMs 50% y 90% (mg/1) de tigeciclina fue-
ron: C. urealyticum 0,094-0,125, C. amycolatum 0,125-2, C.
Jeikeium 0,094-0,75, C. coyleae 0,064-0,064, C. striatum
0,064-1, C. aurimucosum 0,094-0,125, C. afermentans 0,064-
0,094, La actividad del resto de antimicrobianos, salvo van-
comicina que fue activo frente al 100% de los aislados, fue
variable.

Conclusiones: Tigeciclina es un nuevo antibiético con bue-
na actividad in vitro frente a aislados del género Corynebac-
terium, por lo que puede constituir una alternativa para las
infecciones producidas por los mismos.

033

ANIDULAFUNGINA: ACTIVIDAD IN VITRO SOBRE
ORGANISMOS LEVADURIFORMES

M.J. Linares, F. Solis, F. Rodriguez y M. Casal
Departamento de Microbiologia. Facultad de Medicina.
Hospital Universitario Reina Sofia. Cérdoba.

Introduccion: Anidulafungina es un nuevo antifingico, de-
rivado semisintético del nicleo de la equinocandina, que in-
hibe la beta-1,3 glucano sintetasa con amplio espectro de ac-
cién, incuyendo a los aislamientos resistentes a Anfotericina
B y Fluconazol.

Objetivos: Estudiar la actividad antifingica de Anidula-
fungina frente a diferentes especies de organismos levaduri-
formes siguiendo el método de microdilucién en caldo.
Material y métodos: Se estudiaron un total de 387 cepas
de organismos levaduriformes, aisladas de diferentes mues-
tras clinica y correspondientes a las siguientes especies:
Candida albicans (132), C. glabrata (85), C. parapsilosis
(42), C. tropicalis (38), C. krusei (37), C. guillermondii (11),
Cryptococcus neoformans (8), C. lusitaniae (7), C. rugosa (6),
Saccharomyces cerevisiae (5), C. lipolytica (4), C. famata (3),
Rhodotorula glutinis (3), C. sake (2), Trichosporon asahii (2),
C. valida (2). Se utiliz6 el método de microdilucion en caldo
siguiendo las indicaciones del CLSI (NCCLS, M27-A2). Se
incluyeron las cepas: C. krusei ATCC 6258 y C. parapsilosis
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ATCC 22019 como control de calidad. Se consideré CMI la
concentracién a la que se produce el 80% de inhibicién del
crecimiento.

Resultados: Los resusltados de la CMI90 (ug/ml) de Anidu-
lafungina frente a las distintas especies fueron: C. albicans
(0,08), C. galbarata (0,03), C. parapsilosis (4), C. tropicalis
(0,12), C.krusei (0,12), C. guillermondii (2), Cr. neofomans
(16), C. lusitaniae (0,25), C. rugosa (0,25), S. cerevisiae (2), C.
lipolytica (1), C. famata (0,06), R. glutinis (0,03), C. sake
(0,12), T. asahii (16), C. valida (16). Algunas de las cepas tes-
tadas presentaban resistencia a fluconazol.

Conclusiones: In vitro, Anidulafungina presenta una muy
buena actividad sobre la mayoria de las diferentes especies
de los géneros ensayados. Se detecta mas activo sobre C. al-
bicans, C. krusei y C. tropicalis. Presenta poca actividad so-
bre C. parapsiloisis y C. guillermondii. Manifiesta nula acti-
vidad sobre Cryptococcus y Trichosporon.
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